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Рис. S1.  Кинетика Ct RT-qPCR для ВЗН (А) и вируса Зика  (Б) в образцах РНК 

выделенных из вирусных суспензий содержащих 106 ТЦД50/мл ВЗН  или  106 ТЦД50/мл 

вируса Зика, либо их смеси в зависимости разведения образцов.  

Fig. S1. Kinetics of Ct RT-qPCR for WNV (A) and Zika virus (B) in RNA samples isolated 

from viral suspensions containing 106 TCID50/ml WNV or 106 TCID50/ml Zika virus, or their 

mixture depending on the sample dilutions. 

 


