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вируса для мышей. Внутрибрюшинное введение про-
тотипов ИГВ также не приводило к появлению каких-
либо симптомов заболевания. Все животные остались 
живы, максимальное снижение не превышало 1,5%.

Таким образом, показано, что гены внутренних и 
неструктурных белков высокорепродуктивного до-
нора аттенуации А/ГК/ХА повышают репродукцию 
полученных на его основе реассортантов по сравне-
нию с дикими штаммами. Реассортанты наследуют 
от донора ts-, са-фенотип и сохраняют биологические 
свойства после 5-кратного пассирования в куриных 
эмбрионах. В результате исследования безвредности 
прототипов препаратов ЖГВ и ИГВ на основе реас-
сортантных штаммов у лабораторных животных не 
обнаружены признаки патогенности и токсичности. 
Полученные данные позволяют рассматривать вирус 
гриппа A/HongKong/1/68/162/35(H3N2) в качестве 
кандидата в универсальные доноры аттенуации и вы-
сокой репродуктивности.
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Монографий по молекулярной генетике вирусов гриппа, как 
переводных, так и оригинальных, на русском языке немного, 
a имеющиеся опубликованы довольно давно. При той огром-
ной скорости, с которой происходит накопление знаний в этой 
области, обзоры и публикации очень быстро «стареют» и де-
лаются с годами все менее полезными как источник инфор-
мации. Для такой области, как исследование вирусов гриппа, 
ситуация усугубляется происходящей на наших глазах эволю-
цией вируса, из-за которой вчерашние сведения о генах и бел-
ках сегодня оказываются неполными.

Монография акад. РАМН Олега Ивановича Киселева «Ге-
ном пандемического вируса гриппа A/H1N1v-2009», опубли-
кованная в прошлом году, современна в обоих этих аспектах. 
Она обобщает важнейшие данные по молекулярной генетике 
вирусов гриппа А, полученные в последние годы. При этом 
проблематика соотношения генетических особенностей виру-
са и фенотипического проявления факторов патогенности рас-
сматривается на примере последнего пандемического вариан-
та вируса, появившегося и распространившегося в 2009 г.

Монография начинается кратким введением, в котором 
представлены самые общие сведения о пандемии 2009 г., а 

также определены понятия «геном» и «протеом». Основное 
содержание монографии разбито на 6 глав, из которых пер-
вые две имеют в сущности тоже вводный характер. В них дана 
очень краткая характеристика пандемий гриппа в XX столе-
тии и приведены данные о клинической характеристике грип-
па, вызванного вирусом 2009 г., распределении показателей 
смертности по возрастам, признаках «цитокинового шторма» 
и характерных последствиях заболевания. Главное содержание 
книги сосредоточено в 3-й и 4-й главах. В 3-й главе («Геном 
вируса H1N1v-2009 – происхождение и патогенность») пред-
ставлены как данные об особенностях вирусов 2009 г. (анти-
генные связи гемагглютинина (НА) с другими вирусами грип-
па человека подтипа H1N1, филогенетическое древо генов НА 
и NA изолятов 2009 г. по данным секвенирования), так и об-
щие сведения о геноме вируса гриппа А, включая самые новые 
достижения в этой области, такие как открытие регуляторной 
роли малых РНК, соответствующих 5’-концевым участкам 
геномных сегментов, в переключении синтеза РНК с транс-
крипции на репликацию. В 4-й главе («Генетические факторы 
патогенности») автор приводит общую таблицу аминокислот-
ных замен у изолятов 2009 г. и комментирует вероятное значе-
ние некоторых замен для вариаций патогенности вируса. Наи-
более детально рассмотрен ген НА как в связи с мутациями, 
меняющими рецепторную специфичность, так и вариациями 
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Легко заметить, что недостатки монографии имеют част-
ный и второстепенный характер, тогда как ее достоинства 
велики и очевидны. Содержание монографии выходит за 
пределы ее заглавия. Монография О. И. Киселева не толь-
ко сообщает информацию о последнем пандемическом ва-
рианте вируса гриппа, но и содержит ряд интереснейших и 
при этом самых современных данных о строении и функции 
вирусного генома, а также несколько авторских гипотез, ко-
торые будят мысль и способствуют возникновению новых 
замыслов экспериментальных исследований. В заключение 
следует отметить, что почти все монографии по молекуляр-
ной генетике вирусов, изданные как в России, так и за ру-
бежом, представляют собой коллективные труды нескольких 
авторов, что естественно, если учитывать огромный объем 
материала. В этом аспекте рецензируемую монографию, ав-
тор которой в одиночку справился со сложнейшей задачей, 
можно без преувеличения назвать научным подвигом.

Академик РАМН Н.В. К а в е р и н  (Москва)

сайта разрезания, определяющими чувствительность НА к 
клеточным протеазам. Большой интерес представляют данные 
о сходстве токсигенного домена НА с белком яда скорпиона. 
В двух кратких завершающих главах, 4-й и 5-й, суммированы 
соображения автора о корреляции генетических особенностей 
вариантов вируса с его патогенетическим свойствами. В при-
ложениях приведены аминокислотные последовательности 
белков НА и NS1 нескольких изолятов вируса 2009 г.

Как всякий большой труд, монография О. И. Киселева не 
лишена недочетов. Автор иногда небрежен в ссылках. Напри-
мер, на с. 30 по поводу сплайсинга вирусных мРНК приведены 
ссылки 56–62 на работы по белку PB1-F2, не имеющие отно-
шения к сплайсингу. Аминокислотными последовательностя-
ми, указанными в приложениях, было бы легче пользоваться, 
если бы они сопровождались полной нумерацией аминокис-
лот. Сведения о происхождении генов пандемического вариан-
та выиграли бы, если бы была приведена схема серии вероят-
ных скрещиваний, которые привели к его появлению.
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